
Iñigo Olalde Marquínez
Investigador Ramón y Cajal

Grupo BIOMICs
Departamento de Zoología y Biología Celular Animal

Arqueogenética: 
Una herramienta para conocer la historia de las 

poblaciones humanas
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La revolución del ADN antiguo

Número de genomas 
antiguos publicados



Proyecto de ADN antiguo

2- “Wet lab”
3- Análisis 

Bioinformático1- Arqueología



Estudios de historia poblacional
• Transición Edad del Cobre-Edad del Bronze

Estudios de organización social
• Túmulo Neolítico de Hazleton North Fowler & Olalde et al. Nature 2021
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•Recuperación de patógenos antiguos
• Peste en El Sotillo Andrades Valtueña et al. PNAS 2022
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Transición Cobre-Bronce: Reemplazamiento de linajes paternos

Bronze Age
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Hazleton North

Túmulo Neolítico
Sur de Inglaterra
3600 BC
~40 individuos

–¿Parentesco biológico?
–Organización social



–74 muestras analizadas

–Genoma de 35 individuos
8 sin parentesco biológico cercano

27 parientes cercanos

Hazleton North



Los “Hazletons”
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Patrilinealidad estricta

0 transmisiones matrilineales

15 transmisiones patrilineales
P-valor=0.000061



Hijos adoptivos?



Exogamia femenina



Ausencia completa de hijas adultas
0 mujeres adultas

14 hombres adultos
P-valor=0.00012

Exogamia femenina
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Cámaras Sur/Norte --- Sub-linajes femeninos
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Conclusiones
• Importancia parentesco biológico

• Generaciones conectadas por ascendencia patrilineal

• Comunidad dividida por sub-linajes maternos

• Hijastros adoptados en el clan

• Hijas abandonaban la comunidad

• La arquitectura estaba relacionada con la organización social
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Recuperación de genomas de patógenos antiguos

• Recuperación de genomas de patógenos antiguos
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*Sotillo

Recuperación de genomas de patógenos antiguos

Cepa de El Sotillo tenía 
los genes necesarios para 
sobrevivir en la pulga

Peste 
bubónica



¡Eskerrik asko!


